Frondosa boreal

Castano

Castanea sativa

Famiilia: Fagaceae

Nombre cientifico: Castanea sativa Mill. (=Castanea ves-
ca Gaertn.).

Nombre comercial: Castano, Sweet chestnut, European
chestnut.

Distribucion geografica: Sur de Europa (Norte de la Pe-
ninsula Ibérica, Italia, Balcanes, Islas del Mediterraneo),
norte de Africa (Marruecos), noroeste de Europa (Inglate-
rra, Bélgica) y hacia el este hasta Asia occidental (noreste
de Turquia, Armenia, Georgia, Azerbaiyan, Siria). Planta-
ciones en Norteamérica, Sudamérica y Australia.

Lista de especies CITES: No incluida.

Aplicaciones: Mobiliario de interior y exterior. Carpinteria
interior y exterior. Carpinteria de armar. Ebanisteria. Tone-
leria. Chapas decorativas.

Descripcion de la madera

Densidad: 540-590-650 Kg/m?.

Color: Albura de color blanco amarillento y duramen de
color marrén o marron asalmonado.

Anillos de crecimiento: Diferenciados.

Vasos: De gran diametro en la madera temprana, dispues-
tos en bandas conceéntricas de dos a tres unidades de es-
pesor, y de pequefio diametro en la madera tardia, agrupa-
dos formando bandas blanquecinas en direccion radial y
ligeramente aislados en el limite terminal
del anillo. Presencia de thyllos en los va-
sos de la madera temprana. Madera de
anillo poroso.

Parénquima: Metatraqueal difuso y pa-
ratraqueal vasicéntrico parcial. No visi-
ble con pocos aumentos.

Radios: Finos y rectilineos, de color
blanquecino.
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Tecnicas de identificacion

Anatémica: Posible a nivel de género Castanea spp.

Pruebas fisicas y quimicas: Prueba de saponificacion
positiva.

Genética: En el NCBI GeneBank (Clark y col 2016) se
pueden encontrar 6 sets de datos genomicos de se-
cuenciacion masiva con mas de 10 gigabases, asi como
la informacion para el genotipado con 83 marcadores mi-
crosatélite. También esta disponible la secuencia de 5 de
los genes mas utilizados en la identificacion de especies
(barcode genes: rbcl, matK, trnH-psbA, nITS and 18S
rDNA; Gismondi et al 2015). A pesar de la gran cantidad de
informacion disponible, actualmente no hay herramientas
genéticas que permitan diferenciar la especie.

Espectrométrica: No hay constancia de la existencia de
modelos que permitan la identificacion por esta técnica.
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